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699. Abutilon theophrasti — 20 = 42

Sachsen-Anhalt, Wettin-Lobejlin, Ostlich der
Autobahn 14-Ausfahrt Lobejiin, offen gelas-
sener Fahrsilo (4337/3); 13.8.2024, U. Meve
1939 (UBT).

Erste Chromosomenzahl aus Deutschland flr
diese adventive Sippe. U. Meve

700. Alyssum alyssoides —2n = 32

Bayern, Oberfranken, 6stlich Bayreuth, Oschen-
berg, an Wegrandern im NSG (6034/2);
19.5.2016, U. Meve & S. Reuss 1662 (UBT).

Haufig, hier jedoch erstmalig fir Deutschland
untersuchte Annuelle, die Ublicherweise als
tetraploid identifiziert wurde. AlyBase (SPANIEL
& al. 2015) enthalt 126 Eintrage fur diese Art,
darunter auch einige mit diploiden, triploiden
oder anderen Ploidiestufen. U. Meve

701. Centaurea nigra subsp.
nemorosa — 2n = 22

Bayern, Oberfranken, Tirschenreuth, Schlos-
serlohteiche (6139/2); Juli 2022, O. Hauen-
schild (UBT).

Die Chromosome Counts Database (RICE &
MAYROSE 2023) zitiert sowohl diploide als auch
tetraploide (2n = 44) Exemplare — wie auch die
Datenbank Chromosomenzahlen zur Flora von
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Deutschland (PAULE & al. 2017, GREGOR & al.
2023). U. Meve

702. Centaurea pseudophrygia — 2n =22

Bayern, Oberfranken, Bayreuth, stidlich Schle-
henmihle (6035/4); 9.7.2023, U. Meve 1920
(UBT). U. Meve

703. Dittrichia graveolens —2n =18

Bayern, Oberfranken, zwischen Bayreuth und
Wolfsbach an der Bundesstralle 2 (6035/4);
28.9.2014, U. Meve 1617 (UBT).

Neophyt aus dem Mittelmeerraum mit anhaltend
starker Ausbreitung vor allem entlang stark ge-
salzener Fernstraften. Hier erstmalig Chromo-
somen fir Material aus Deutschland gezahlt.

U. Meve
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Abb. 1: Wurzelspitzenmitose (Metaphaseplatte) mit
2n =18 (Meve 1617). — Root tip mitosis (me-
taphase plate) of 2n = 18 (Meve 1617).

704. Hyoscyamus niger — 2n = 34

Sachsen-Anhalt, Hohe Boérde, Hohenerxle-
ben, Erdlager westlich vom groRen Steinbruch
(4134/4); 22.8.2023, U. Meve 1923 (UBT).

Erste Chromosomenzahl aus Deutschland fir
diese warmeliebende Ruderalpflanze.
U. Meve

705. Leucojum vernum —2n =20

Hessen, Landkreis Fulda, Soisberg, Gipfel
(5225/12); 10.3.2024, T. Gregor & C. Lattka.
T. Gregor

Microthlaspi

ALl & al. (2016) fanden bei der durchflusszyto-
metrischen Ploidiebestimmung, unter Verwen-
dung von Glycine max cv Polanka (DOLEZEL
& al. 1994) als Standard, die Probe-Standard-
Fluoreszenzverhaltnisse (PSF) 0,15 und 0,44
fur M. erraticum (diploid) bzw. M. perfoliatum
(hexaploid). Dies entspricht gut unseren Mes-
sungen. Beide Arten sind in Deutschland haufig
(Gregor & al. 2023), wobei sich die Mehrzahl
der publizierten Angaben auf das diploide Taxon
bezieht. In unserem Probenmaterial iberwog
dagegen das hexaploide M. perfoliatum. Die
Klarung der genauen Verbreitung der beiden
Taxa in Deutschland steht noch aus.

706. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,45

Bayern, Schweinfurt, unterhalb Peterstirn, Bo-
schung am Main (5927/23); 27.3.2017, L. Mei-
erott. T. Gregor & J. Paule

707. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,43

Bayern, Wirzburg, nahe TeGut Frauenland,
Straldenrander (6225/22); 2.4.2017, L. Meierott.
T. Gregor & J. Paule

708. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,44

Bayern, nordwestlich Veitshdchheim, nahe
.Ravensburg“, steinige Halbtrockenrasen
(6125/13); 2.4.2017, L. Meierott.

T. Gregor & J. Paule
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709. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,45

Bayern, SO-Eingang Karlstadt, Stralenbd-
schung (6024/23); 2.4.2017, L. Meierott.
T. Gregor & J. Paule

710. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,45

Bayern, nordwestlich Ochsenfurt, Hangweg am
Kleinochsenfurter Berg (6326/12); 2.4.2017,
L. Meierott. T. Gregor & J. Paule

711. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,45

Bayern, siidwestlich Iphofen, Strallenbankett
Abzweig Bundesstralle 8 (6327/21); 2.4.2017,
L. Meierott. T. Gregor & J. Paule

712. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,44

Bayern, Rodelsee, Ortsrand, Wegbdschung zum
Weinberg (6227/32); 2.4.2017, L. Meierott.
T. Gregor & J. Paule

713. Microthlaspi erraticum —
DNA-Ploidie 2x
PSF (Glycine max) 0,15

Bayern, Rodelsee, Ortsrand, Wegbdschung zum
Weinberg (6227/32); 2.4.2017, L. Meierott.
T. Gregor & J. Paule

714. Microthlaspi erraticum —
DNA-Ploidie 2x,
PSF (Glycine max) 0,15

Bayern, Landkreis Neustadt an der Aisch-
Bad Windsheim, westlich Oberntief (6428/31);
15.6.2019, T. Gregor 18438 (FR).

T. Gregor & J. Paule

715. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,42

Hessen, Kapellenberg westlich Mittelaschen-
bach (5325/31); 7.4.2019, T. Gregor 18207
(FR). T. Gregor & J. Paule

716. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,44

Bayern, nordlich Ulsenheim, Magerrasen
(6427/24); 12.4.2019, L. Meierott.
T. Gregor & J. Paule

717. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,44

Bayern, zwischen Ulsenheim und Seenheim, lU-
ckige Magerrasen (6427/42); 12.4.2019, L. Mei-
erott. T. Gregor & J. Paule

718. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,42

Bayern, siidwestlich Bad Windsheim, Kreuzung
Bundesstralie 13/Bundesstralie 470 (6528/13);
12.4.2019, L. Meierott.  T. Gregor & J. Paule

719. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,43

Bayern, nordlich Bad Windsheim, nordlich Kiils-
heim (6428/43); 12.4.2019, L. Meierott.
T. Gregor & J. Paule
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720. Microthlaspi erraticum —
DNA-Ploidie 2x
PSF (Glycine max) 0,14

Bayern, stidostlich Dottenheim gegen Wesen-
berg (6429/31); 12.4.2019, L. Meierott.
T. Gregor & J. Paule

721. Microthlaspi erraticum —
DNA-Ploidie 2x
PSF (Glycine max) 0,15

Bayern, ostlich Baudenbach, Kiefernforst
(6329/32); 12.4.2019, L. Meierott.
T. Gregor & J. Paule

722. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,44

Bayern, Enzlar, StraBenbdschung Bundestra-
Re 8 (6328/11); 12.4.2019, L. Meierott.
T. Gregor & J. Paule

723. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,44

Bayern, Enzlar, Bundesstralte 8 (6328/11);
12.4.2019, L. Meierott.  T. Gregor & J. Paule

724. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,47

Niedersachsen, Landkreis Northeim, 1 km Ost-
lich Northeim, 150 m sudlich Wilhelmswiese
(4226/33); 26.4.2022, P. Ciongwa 341 (Herb.
Ciongwa). T. Gregor & J. Paule

725. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,43

Rheinland-Pfalz, Rhein-Hunsrick-Kreis, Ge-
minden (Hunsriick), Abraumhalde der ehe-

maligen Kaisergrube (6110/22); 23.4.2022,
C. N. Schréder 2022/55 (Herb. CNS).
T. Gregor & J. Paule

726. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,44

Sachsen, Vogtlandkreis, westlich Planschwitz
(5538/43); 21.4.2022, M. Breitfeld.
T. Gregor & J. Paule

727. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,45

Bayern, Stadt Straubing, Alburger Moos, Kager-
ser Hauptstrafte (7041/33); 27.4.2022, W. Die-
wald. T. Gregor & J. Paule

728. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x,
PSF (Glycine max) 0,45

Bayern, Stadt Straubing, Gstltt, Donaudamm
(7141/12); 27.4.2022, W. Diewald.
T. Gregor & J. Paule

729. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x,
PSF (Glycine max) 0,45

Bayern, Stadt Straubing, Zeller Wérth, Donau-
damm (7041/44); 27.4.2022, W. Diewald.
T. Gregor & J. Paule

730. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,42

Bayern, Landkreis Passau, Gemeinde KoR-
larn, KoRlarn, Hubreith (7644/24); 11.4.2023,
M. Hohla. T. Gregor & J. Paule
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731. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,46

Thiringen, Landkreis Gotha, Gemeinde Drei
Gleichen, Burg Gleichen, Siidhang (7644/24);
11.4.2023, T. Gregor 21796 (FR).

T. Gregor & J. Paule

732. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,43

Thiringen, Wartburgkreis, Gemeinde Geisa,
stidostlich Spahl (5325/23); 5.5.2024, T. Gregor
21822 (FR). T. Gregor & J. Paule

733. Microthlaspi perfoliatum —
DNA-Ploidie 6x
PSF (Glycine max) 0,43

Hessen, Landkreis Fulda, Gemeinde Nusttal,
zwischen Gotthards und Rockenstuhl (5325/41);
5.5.2024, T. Gregor 21823 (FR).

T. Gregor & J. Paule

Mehrere in Kochia 14 unter Arbeitsnamen ge-
listete Sorbus-Arten wurden zwischenzeitlich
neu beschrieben (MEYER & MEIEROTT 2021).
Die aktualisierten Bezeichnungen werden unter
Nennung der betreffenden Nummer und Sei-
tenzahl in der nachfolgenden Tabelle gelistet.

Tab. 1: Veranderte Bestimmungen von Sorbus-Taxa aus GREGOR & PAULE (2023). — Modified determinations

of Sorbus taxa from GREGOR & PAULE (2023).

Nummer/Seite. Untergattung — Ploidie

596/143. Sorbus subgen. Tormaria — 4x
597/143. Sorbus subgen. Tormaria — 4x
598/144. Sorbus subgen. Tormaria — 4x
601/144. Sorbus subgen. Tormaria — 3x
602/144. Sorbus subgen. Tormaria — 4x
603/144. Sorbus subgen. Tormaria — 4x
604/144. Sorbus subgen. Tormaria — 4x
605/145. Sorbus subgen. Tormaria — 4x
607/145. Sorbus subgen. Tormaria — 3x
608/145. Sorbus subgen. Tormaria — 3x
609/145. Sorbus subgen. Tormaria — 4x
611/145. Sorbus subgen. Tormaria — 4x
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